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Oportunidades de iniciacio cientifica

SELECAO DE ALUNOS

Processo seletivo destinado a alunos das areas de Ciéncias Bioldgicas, Biomedicina, Farmacia,
Medicina e Informatica Biomédica para atuar nos projetos abaixo.

Para inscricdo ¢ necessario preencher o formulario (QRcode abaixo) até 4* feira (3/06/26). Apos
preenchimento de formulario, de acordo com o ntimero de inscritos, os selecionados receberdo emails
para realizacdo de prova e marcacdo de entrevista a serem realizadas na semana de 8 a 12/06/26. A
divulgacdo do resultado sera feita por email aos participantes na semana de 15 a 19/06/26.

e VAGA 1: HLA no Brasil

Andlise da estrutura genética de individuos pardos cadastrados do REDOME baseada na variabilidade
dos genes HLA classicos

Atividades: Organizagdo e analise de banco de dados com genotipagens HLA; calculo de frequéncias
alélicas, distancias genéticas ¢ analises comparativas entre grupos de raga/cor e regides brasileiras.

Pré-requisitos: disponibilidade de 12 ou 20h semanais para atuagdo no projeto; conhecimento basico
de genética, evolucdo e genética de populagdes; interesse em imunogenética, diversidade HLA e
analise de dados populacionais utilizando R e/ou Python.

o VAGA 2: teste de deteccao de HPV
Genotipos de HPV em citologia cervical de mulheres da regido de Curitiba.

Atividades: Padronizacao de testes de deteccdo e genotipagem de HPV para o rastreio de lesdes do
colo do tutero

Pré-requisitos: disponibilidade de 12 ou 20h semanais para atua¢do no projeto (periodos de pelo
menos 3h seguidas para experimentos de bancada no laboratorio); conhecimento de genética e
biologia molecular. Desejdvel: experiéncia de experimentos na area de biologia molecular (extragdo
de acidos nucleicos, PCR, qPCR)

e  VAGA 3: expressiao diferencial de genes CA de colo do ttero

Analise de genes diferencialmente expressos no cancer de colo de Utero ¢ predigdo de ligacdo as
moléculas HLA de classe II

Atividades: Organizacdo e analise de banco de dados de transcriptoma para identificar genes
diferencialmente expressos; analise in silico de tradugdo e predicdo de ligacdo das proteinas
identificadas em moléculas HLA de classe 11

Pré-requisitos: disponibilidade de 12 ou 20h semanais para atuagdo no projeto; conhecimentos de
genética molecular basica. Desejavel: experiéncia de analise de bancos de dados, utilizando R.



e VAGA 4: anailise de regides promotoras de genes HLA

Analise in silico da variabilidade nucleotidica da regido promotora dos genes HLA-DRB3, HLA-DRB4
e HLA-DRBS.

Atividades: Construcdo de banco de dados, alinhamento e comparacdo das sequéncias gendmicas
das regides promotoras dos loci HLA-DRB3, HLA-DRB4 e HLA-DRBS.

Pré-requisitos: disponibilidade de 12 ou 20h semanais para atua¢do no projeto, conhecimento basico
de genética molecular. Desejavel: conhecimentos de imunogenética, evolucao e de analise de bancos
de dados utilizando R.
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