
DEPARTAMENTO DE GENÉTICA - UFPR 
LABORATÓRIO DE IMUNOGENÉTICA E HISTOCOMPATIBILIDADE (LIGH) 

Oportunidades de iniciação científica  

SELEÇÃO DE ALUNOS 

Processo seletivo destinado a alunos das áreas de Ciências Biológicas, Biomedicina, Farmácia, 
Medicina e Informática Biomédica para atuar nos projetos abaixo. 

Para inscrição é necessário preencher o formulário (QRcode abaixo) até 4ª feira (3/06/26). Após 
preenchimento de formulário, de acordo com o número de inscritos, os selecionados receberão emails 
para realização de prova e marcação de entrevista a serem realizadas na semana de 8 a 12/06/26. A 
divulgação do resultado será feita por email aos participantes na semana de 15 a 19/06/26. 

 VAGA 1: HLA no Brasil 

Análise da estrutura genética de indivíduos pardos cadastrados do REDOME baseada na variabilidade 
dos genes HLA clássicos  

Atividades: Organização e análise de banco de dados com genotipagens HLA; cálculo de frequências 
alélicas, distâncias genéticas e análises comparativas entre grupos de raça/cor e regiões brasileiras. 

Pré-requisitos: disponibilidade de 12 ou 20h semanais para atuação no projeto; conhecimento básico 
de genética, evolução e genética de populações; interesse em imunogenética, diversidade HLA e 
análise de dados populacionais utilizando R e/ou Python. 

 VAGA 2: teste de detecção de HPV  

Genótipos de HPV em citologia cervical de mulheres da região de Curitiba.  

Atividades: Padronização de testes de detecção e genotipagem de HPV para o rastreio de lesões do 
colo do útero 

Pré-requisitos: disponibilidade de 12 ou 20h semanais para atuação no projeto (períodos de pelo 
menos 3h seguidas para experimentos de bancada no laboratório); conhecimento de genética e 
biologia molecular. Desejável: experiência de experimentos na área de biologia molecular (extração 
de ácidos nucleicos, PCR, qPCR) 

 VAGA 3: expressão diferencial de genes CA de colo do útero 

Análise de genes diferencialmente expressos no câncer de colo de útero e predição de ligação às 
moléculas HLA de classe II 

Atividades: Organização e análise de banco de dados de transcriptoma para identificar genes 
diferencialmente expressos; analise in sílico de tradução e predição de ligação das proteínas 
identificadas em moléculas HLA de classe II 

Pré-requisitos: disponibilidade de 12 ou 20h semanais para atuação no projeto; conhecimentos de 
genética molecular básica. Desejável: experiência de análise de bancos de dados, utilizando R. 

 



 VAGA 4: análise de regiões promotoras de genes HLA 

Análise in silico da variabilidade nucleotídica da região promotora dos genes HLA-DRB3, HLA-DRB4 
e HLA-DRB5. 

Atividades: Construção de banco de dados, alinhamento e comparação das sequências genômicas 
das regiões promotoras dos loci HLA-DRB3, HLA-DRB4 e HLA-DRB5.  

Pré-requisitos: disponibilidade de 12 ou 20h semanais para atuação no projeto, conhecimento básico 
de genética molecular. Desejável: conhecimentos de imunogenética, evolução e de análise de bancos 
de dados utilizando R. 

 

 

 

 


